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 Ume eta nerabeetan hezurretako minbizi ohikoena 

 Jatorri ezezaguna 

 Tratamendua: Dosi altuak:% 60 biziraupena 

 Tarte terapeutiko estua 

 Ezberdintasun txikia dosi eraginkor eta 
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Osteosarkomaren tratamendua 

MAP Protokoloa 



FDA 

Drug Biomarker Label sections 

Capecitabine DPD Contraindications, Precautions, Patient Information 

Cisplatin TPMT Clinical Pharmacology, Warnings, Precautions 

Fluorouracil DPD Warnings 
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Dosage and Administration, Warnings, Clinical 
Pharmacology 
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Dosage and Administration, Contraindications, 
Precautions, Adverse Reactions, Clinical 
Pharmacology 

Nilotinib UGT1A1 Warnings and Precautions, Clinical Pharmacology 

Tamoxifen Factor V Leiden (FV) Warnings 

Tamoxifen Prothrombin mutations (F2) Warnings 

Thioguanine TPMT Dosage and Administration, Precautions, Warnings 
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• Farmakoen metabolismo eta garraioaren geneen 
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Helburua 

 

Osteosarkomaren tratamenduarekiko 
toxizitatearekin erlazionatutako miRNA eta 

lncRNAetan dauden aldaera genetikoak aurkitu 
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Gaixo kopurua, n 101 

Toxizitatea, n 62 

Leukopenia (3-4 Maila ) 45 

Granulozitopenia (3-4 Maila ) 45 

Hemoglobina (3-4 Maila ) 43 

Plaketak (3-4 Maila ) 40 

[MTX] plasman 24h/48h 24 

Kreatinina (2-4 Maila ) 15 

Ototoxizitatea (2-4 Maila ) 11 

Proteinuria (2-4 Maila ) 5  

Hiperbilirrubinemia (3-4 Maila ) 3  
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Metodoak 

348 SNP 

135  15 lncRNA 

213  206 miRNA 



Genea SNP Hemoglobina Leukopenia Granulozitopenia Plaketak Kreatinina 

ncRAN 

rs4789911 OR 0,28 (0,0021) OR 0,20 (0,0464) OR 0,16 (0,0157) 

rs2889531 OR 0,30 (0,0044) OR 0,20 (0,0498) OR 0,17 (0,0174) 

rs7224728 OR 0.47 (0,0084) OR 0,35 (0,0346) 

rs11077410 OR 0,14 (0,0448) 

C9orf53 rs2811708 OR 0,12 (0,0032) OR 0,15 (0,0086) OR 0 (0,0155) 

MYCNOS 

rs4669029 OR 0,07 (0,0048) 

rs6716719 OR 0,09 (0,0175) 

rs6742384 OR 0 (0,0297) 

LINC00210 rs2008602 OR 7,15 (0,0056) 

hsa-mir-5197 rs204253 OR 0,16 (0,0034) 

hsa-mir-3683 rs6977967 OR 0,20 (0,026) 

hsa-mir-3612 rs1683709 OR 0,22 (0,004) OR 0,19 (0,02) 

hsa-mir-4634 rs7709117 OR 0,12 (0,004) OR 0,1 (0,002) 

hsa-mir-5007 rs1572687 OR 6,33 (0,007) 

hsa-mir-4274 rs12512664 OR 3,48 (0,01) OR 6,12 (0,0089) 

hsa-mir-3117 rs12402181 OR 0,2 (0,007) 
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P = 0,01 

Leukopeniarik EZ  
 

AA         7 (53,8%) 
AG         5 (38,5%) 
GG         1 (7,7%) 

Leukopenia BAI 
 

8 (23) 
25 (17) 
10 (3) 

 

 
 
 
 

 

 
P = 0,0089 

Granulozitopeniarik EZ  

 
AA          7 (58,3%) 
AG          4 (33,3%) 
GG          1  (8,3%) 

Granulozitopenia BAI 

 
8 (25) 

26 (14) 
9 (4) 

 

Behin behineko emaitzak 



30 

Emaitzak balidatu beharra 



Ondorioak 

ncRNAetan kokatutako aldakera genetikoak 
minbizi pediatrikoen tratamenduaren 

toxizitatearekiko markatzaile berriak izan 
daitezke 
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